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As lagartüas säo frequentemente infestadas por carraqas e algumas esp6cies estäo descritas como reservatdrios de Borrelia

burgdorferi s.1., o agente etiol6gico da borrreliose de Lyme, especificamente de B. lusitaniae, a genoespdcie de Borrelia mais
prevalente em Portugal. Neste estudo avaliämos a importäncia de lagartixas como hospedeüos de lxo des ricinus, o p'jncipal
vector de borreliose de Lyme na Europa, e o seu papel como reservat6rio de B. lusitnniae num foco enzodtico. Para isso
avaliämos a prevaläncia de infecgäo de B. burgdorferi s.l. em carragas recolhidas de lagartüas, bem como nos seus tecidos.
A infecaäo por B. burgdorferi s-l- foi pesquisada atravds de um PCR nested que amplifica a regiäo intergdnica 59235 desta
bactdri4 e a identificagäo da genoespdcie foi feita atravds da anälise por sequenciagäo dos amplicöes resrltantes. Bonelia
lusitaniae foi a genoespdcie identificada como mais frequente nas carraqas recolhidas da vegetaEäo e foi detectada em
carragas que se alimentavam em Ps ammodromus algirus, Podarcis hispanica e Lacerta schreiberi. Larvas de L ricinzs irrfectadas
com B. Iusitaniae foram encontradas apenas em P. algirus, e detectou-se tambdm uma biopsia positiva recolhida da cauda
de uma P . hispanica, sugerindo infecAäo sist6mica. Estes resultados reforgam a importäncia das lagartüas como reservat6rio
de B. lusitaniae, como jä reportado anteriormente, sugerindo que P. algirus, especificamente, actua como um dos principais
reservat6rios em Portugal.

Psamrtoibotmts algirus as a reservoit fot Borrelia lusitaflioe, an etiologic agent of Lyme boneliosis, in
Portugal

Lizards are often in-fested by ticks and some species are considered reservoirs for Borreliaburgdorferi s.1., the etiologic agent
of Lyme borreliosis, specifically B. lusitaniae, the most common Bonelia genospectes in Portugal. We assessed the
importance of lizards as hosts for L ricin zs, the main vector of Lyme borreliosis in Europe, and as reservoirs for B . Iusitnniae
in an enzootic focus, by assessing infection prevalence in their ticks and tissues. B. burgdorferi s.l. infection was detected
through a nested PCR targeting the 5S-23S rDNA intergenic spacer region and the genospecies was identified by sequence
analysis of the resulting amplicons. Bonelia lusitaniae was the most prevalent genospecies in questing l. ricinus and was
found in ticks feeding onPsammodromus algirus, Podarcis hisp&nica and Lncerta schreiberi. P. algirrs was the only lizard species
harbouring I ricinus lawae infected with B. lusitaniae. One positive biopsy was retrieved from the tail oI one P. hispanica
which suggests a systemic infection. Our results reinforce the importance of lizards as reservoirs for B. lusitnniae, as
previously reported, suggesting that P. algirus, ln particular, acts as a main reservoir for B . Iusitaniae inPortagal.
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